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PRUEBA DE PATERMIDAD Solicitud : 25620 Tipo : Moyrmai
Solicitante  : MUNDO GENETICO FORMATO: FO-TC-003
Radicado  :NO AFPLICA ) VERSION: 505
’ . COPIA CONTROLADA

Prezunto Padre (P) : WILMAR ANCISAR GUARIN GUARIN C.C. : 1041202503 '

Niuestra : Células bucales Extraccion ADN : Chelex : Marcadores Gensticos : VeriFiler Express
Responsable toma de muestra  ; GENES SAS :
Madra (M) : MAGALI TERESA GOMEZ SERNA C.C. : 43787205

Muestra : Céfulas bucales Extraccion ADN : Chelex Marcadcres Genéticos : VeriFiler Express
Responsable torna de muestra  ; GENES SAS i
Hijo (HH) : CRISTCOPHER MATIAS LIZARAZO GOMEZ NUIP : 1044532413

Muestra : Células bucales Extraccion ADN : Chelex . Marcadores Genéticos : VeriFiler Express
Responsable toma de muestra  ; GENES SAS

METODOLOGIA

1. Regxstro de usuarios: En el rom‘ato Registro de Usuarios (FO-TC-001) se anotan los nombres, los nimeros de los documentos d= identidad, los origenes y demas datos
necesarios de cada usuaric. Este numeral no aplica para las solicitudes andénimas.

2. Muesiras Bioidgicas. La toma de muestra se hace segin lo estipulado en el Procedimiento Tecmco Cientifico (PR-TC-001). En todos los casos se hacen las

anotaciol

nes pertinentes en el formato Control de Casos y Muestras (FO-TC-062).

3. Chten

cién del ADN. Se obtiene principalmente mediante ef método de Chelex al 5% (Walsh et al., BioTechnigues 10 (1991):506-513 o con el protocclo de pracipitacior

salina salting-out {Miller et al., 1988. Mucleic Acid Res 18: 1215) segiin lo estipulado en ef Procadimiento Técnico Cientifico (PR-TC-001).

4. Amplij
SIMPLIA
como lig

ficacion del ADM. Se realiza por la técnica de reaccion en cadena de la polimerasa (PCR), en un termociclador marca LIFE TECHNOLOGIES, Modelo A24812 -
MP siguiendo los protocolcs descritos en el Procedimiento Técnico Cientifico (PR-TC-001). El laberatorio dispone de maracadores genéticos tanio autosémicos
ados 2 los cromesomas sexuales, agrupados 2n los multiples descritos en el Procedimiento Técnico Cientifico (PP-TGOO‘I) Autcstmicos PP16, FFFL, GDE,

PowerPlex Fusion y VeriFiler Express; ligados al Cramoscma Y: Y-Min; GEPY y Y-Filer Plus; y ligades al Cromosoma X: X-STRs Decaplex (CT2 v TX1) y Argus 12-X.
5. Tipificacién de Jas muestras. Se realiza por eleciroforesis en geles de poliacrilamida con tincidn con Nitrato de Plata o lsctura en el Analizader Genético FMBIC lle

(HITACH

6. Calcui

), tambien mediante Eleciroieresis Capilar con ef Analizador Genético ABI3500, segiin lo descrilo en ef Procedimiento Técnice Cientifico (PR-TC-001).

los gstadisticos. Los indices y las probabilidades de Paternidad y de Relacion Biolégica se calculan utilizando ias bases de datos pobiacionales publicadas por el

laboratorio, las bases de datos existentes en publicaciones especializadas e indexadas y las suministradas por los fabricantes de los kits para los diferentes marcadores
genéticos;utilizados, aplicando las férmulas descritas ¢ implementadas en una hoja de calculo (Chakraborty 1985, Am J Med Genet 21:287-305 y Chakraborty et al., 1983,
Am Assat Blood Banks, p.p. 441-420) o mediante el uso del programa’ computacional Familias de distribucién libre en internet y validado para este uso.

7. Control de calidad. El laboratorio participa anuaimente en un ejercicio interlaboratorio con el Grupo de Habla Espariola y Portuguesa de la Sociedad !ntémaciona} de

Genélica:

Forense (GHEP-ISFG) (Acreditacion ENAC # 8/PPl016). Ademas, las directivas cientificas perienecen a la Sociedad Internacional de Genética Forense (ISFG), al

Grupo de;Habla Espafiola y Portuguesa de la Sociedad Internacional de Genética Forense, al Grupa Intemacional de Usuarios del Cromosoma Y, a la Scciedad Colombiana
de Genética Humana y al Grupo Colembiano de ldentificacién Humana y Genética Forense. -

8. Verificacion exclusiones de paternidad ¢ de relacion bicldgica. Las pruebas genéticas que dan como resultado la exclusion de Ja paternidad o de la relacién bioldgica
investigada son confirmadas utilizando las contramussiras tomadas para este fin.

Genes SAS, laboraioric de ensayo acrediiado por ONAC con acreditacion codigo 12-LAB-035
Geries SAS esia certificado por SGS cor la NTC ISO 2001/2015, Certificado CO10/3503

Fecha de recepcion de las muestras : 9 de octubre de 2019 N
Fecha finalizacion de los analisis : 18 de octubre de 2018
Fecha de impresion del informe de resultados  : 18 de octubre de 2019

Los resultados consignados en esie informe solo estdn relacienadoes con las muestras bislégicas tomadas a los usuarios
Este informe no puede ser reproducide ni parcial ni totaimente excepto con orden de la autorided competente




PRUEBA DE PATERNIDAD Solicitud : 25620 FORMATO: FO-TC-003
: VERSION: 005

Solicitante 1 MUNDO GENETICO COPlA CONTROLADA
Radicado :NO APLICA

Presunio Padre (P) : WILMAR ANCISAR GUARIN GUARIN C.C. : 1041202503
Madre (M) ’ : MAGALI TERESA GOMEZ SERNA C.C. : 43787205
Hijo (HH) : CRISTOPHER MATIAS LIZARAZO GOMEZ NUIP : 1044532413

. . - RESULTADOS
MARCADOR GENETICO } Presunto Padre (P) Madre (M) Hijo (HH) P
Amefogenina XY X X1y
Y-inDei 2 2
D381358 15 17 /18 15 1 18 3.7313
vWA ) 14 /16 14 /20 14 720 8,1169
D185539 11/12 9 9 /11 : 2,6261
CSF1PO 12 1712 12 2,3906
TPOX 11 8 8711 3,8494
D21811 : 29/322 ©o20 /312 29 /31.2 14451
518551 131715 13 /15 15 2,0762
Fenta E : 11718 12 /18 1718 . 5,1546
0195433, | 14115 14 115 14715 1,9305
FGA 25 23 /24 24 /25 . 74516
D55818 16 /12 11 10 /11 8,3496
D138317 12/13 8112 12 1,6812
D7S820 . ) 9/12 10 91710 6,0024
DBS1043 : 1M/12 4. 1 i1 1,6869
01081248 137147 13 /15 13 1,6261
D1S1656 16 /17.3 12 /16 12 7 16 1,8505
D125391 19 18 /19 18 119 3,3738
D251338 17 122 20 /22 17 / 20 2,6940
Penta D 12113 9/10 10 /13 2,7027

ANALISIS GENETICO .

E! perfil gepético de los individuos esta censtituido por un nimero variable de marcadcres genéticos, que pueden estar ubicados en los cromosomas autosémicos y en los
cromosomas sexuales. Cada marcador autosémico esta dade por dos alelos representados por dos nimeros generalmente diferentas (por ejemplo, el marcador Penta E:

12/15) y en algunas ocasiones pueden ser iguales, en estos casos se escribe una sola vez (por ejemplo, Penta E: 14). Para cada marcador genético autosémico un alelo

proviene de la madre biclogica y el otro del padre bicldgico. Los marcadores genéticos ligados al cromosoma Y. se heredan o transmiten solo por linea paterna, 2s decir del
papa a sus hijos varones, misntras que los marcadores genéticos ligados al cromosoma X se transmiten tanto del padre como de la madre a las hijas y solo de las madres a
los hijos varones. Compatibilidad significa perfecta concordancia entre los alelos de origen paterno y materno del hijo/a v los perfiles genéticos de la madre biolégica.y del
presunto padre. Se debe tener en cuenta que estos marcadores genéticos, cada 1000 nacimientos aproximadaments, sufren un proceso bioldgico natural que se denomina
mutacion, impidiendo observar la compatibilidad esperada para ess marcador, pero nio afectando el resultado final de la prueba genética. Este fenémeno de mutacion se
evaltia con férmulas matematicas especiales junte con fas férmulas ds rutina utilizadas para los demés marcadores. En los casos que el presunto padre no esta presente,
por fallecimiento u otro motivo, se puede reconsiruir su perfil genético total o parcialmente a través de sus relacionados bicldgicos.

El analisis de la Paternidad Bioldgica prasenta compatibilidad en todos los marcadores genéiicos entre el perfil genético del Presunto Padre,
el sefior WILMAR ANCISAR GUARIN GUARIN y el periil genético de origen patemo de CRISTOPHER MATIAS LIZARAZO GOMEZ

como se muestra en este informe,

- CONCLUSION
Mo se EXCLUYE la paternidad en investigacion.
Probabilidad de Paternidad {W) : 0,9999959596 ( 99,99899996% )
indice de Paternidad (iP) : 26688383161,0858 '
Los perfiles genéticos observados son 2,666 MILLONES veces mas probables asumiendo que WILMAR ANCISAR GUARIN GUARIN

es el Padre Biolégico de CRISTOPHER MATIAS LIZARAZO GOMEZ | a que sea un individuo no relacionado biolégicamente con él/ella y con su

su madre.
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