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PRUEBA DE PATERNIDAD Solicitud: 220509010012 Tipo: Normal

Solicitante: PROTEGER IPS
Radicado: 34146

Presunto Padre (P): JOSE ARMANDO ZIPA CARO CcC: 1049605947
Muestra: Células Bucales Extraccléon ADN: Quelax Marcadoras Gandticos: VeriFiler Express
Responsable toma de muestra: Yuli Yiseth Acufia Martinez
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Hijo (HH): NICOLAS SANTIAGO ZIPA ZABALA NUIP: 1122533063
Muestra: Células Bucales Extraccléon ADN: Quelax Marcadoras Genéticos: VeriFiler Exprass
Responsable toma de muestra: Yull Yiseth Acufia Martinez

METODOLOGIA

1. Registro de Usuarios. En el formato Registro de Usuarios(FO-TC-001) se anotan 1o nombres, los niimeros de los documentos de identidad, los origenes y
demas datos necesarios de cada usuario. Este numeral no aplica para las soliciludes an6nimas.

2. Muestras Biolégicas. Las muestras se loman segun lo estipulado en el Procedimiento Técnico Cientifico (PR-TC-001 V014). Se deja registro de la persona
responsable de |1a toma de cada una de las muestras. En el caso de las pruebas andnimas, las muestras de los menores siempre serd responsabilidad de los
solicitantes, quienes deben conocer y firmar el ACTA DE CONFORMIDAD DE PRUEBAS ANONIMAS (FO-TC-006) aceptando que esta prueba carece de
validez juridica.

3. Obtencion del ADN. Se obtiene ya sea mediante el método de Chelex al 5% o con el prolocolo de Precipitacion Salina (Salting-Out) segun lo estipulado en
el Procedimiento Técnico Cientifico (PR-TC-001 V014).

4. Amplificacion del ADN. Se realiza por la técnica de Reaccidon en Cadena de la Polimerasa (PCR), en un termociclador marca LIFE TECHNOLOGIES,
Modelo A24812 - SIMPLIAMP, siguiendo los protocolos descritos en el Procedimiento Técnico Cientifico (PR-TC-001 V014). EI laboratorio dispone de
marcadores genélicos tipo STRS, tanto autosémicos (VeriFiler Express, PowerPlex Fusion, PowerPlex 16, FFFL y GDE) como ligados a los cromosomas
sexuales (Y-Min,GEPY I, Yfiler Plus, X-STRs Decaplex (CT2 y TX1) y Argus X-12 QS).

5. Tipificacion de las muestras. Se realiza ya sea mediante electroforesis capilar utilizando un Analizador Genético ABI3500 HID o por electroforesis en geles
de poliacnlamida y lectura en un Analizador Genético FMBIO lle (HITACHI) segun lo descrito en el Procedimiento Técnico Cientifico (PR-TC-001 V014).

6. Calculos estadisticos. Los indices y las probabilidades de Paternidad y de Relacién Bicldgica se calculan utifizando bases de datos poblacionales
publicadas por el laboratorio, bases de datos existenles en publicaciones especializadas e indexadas y bases de datos suministradas por los fabricantes de
los kits para los diferentes marcadores genéticos utilizados. Los calculos s realizan mediante formulas matematicas descritas (Garcia O., Luque JA. y
Camacedo A, Formulas de Patemidad y Ejemplos: Documentos 1, 2 y 3, ghep-isfg.org/guias- recomendaciones-ghep/) e implementadas en una hoja de
calculo 0 mediante el uso de los programas computacionales Familias y FamLinkX de distribucion libre en intemnet y validados para este uso.

7. Control de calidad. El laboratorio participa anualmente en un Ensayo de Aptitud con el Grupo de Habla Espaiicla y Portuguesa de la Sociedad Internacional
de Genética Forense (GHEP-ISFG) (Acreditacion ENAC # 8/PP1016). Ademas, personal cientifico del laboratorio pertenece a la Sociedad Internacional de
Genética Forense (ISFG), al Grupo de Habla Espariola y Portuguesa de la Sociedad Internacional de Genética Forense (GHEP-ISFG), al Grupo Intemacional
de Usuarios del Cromosoma Y, a la Sociedad Colombiana de Genética Humana y al Grupo Colombiano de Identificacion Humana y Genética Forense.

8. Verificacion exclusiones de patemidad o de relacion biclégica. Las pruebas genélicas que dan como resultado la exclusién de la paternidad o de la relacién
bioldgica investigada son confirmadas ulilizando las contramuestras tomadas para este fin.

9. El laboratorio Genes SAS no se hace responsable de las muestras suministradas por los clientes y/o usuarios, y los resultados obtenidos y reportados en
esos casos solo corresponden a las muestras tal cual como fueron recibidas. En el informe siempre se identificara el cliente a través del campo Solicitante y/o
identificando el tipo de caso como Anénimo.

En Genes SAS, contamos con acreditacién ONAC, vigente a la fecha, con cédigo de acreditacion 12-LAB-035, bajo la norma ISO/IEC 17025:2017
En Genes SAS, contamos con certificacién por SGS, vigente a la fecha, con Certificado CO10/3609, bajo la norma ISO 8001:2015

Fecha de recepcién de las muestras: 2022-05-09
Fecha finalizacién de los analisis: 2022-05-23
Fecha de emision del informe de resullados: 2022-05-23

Los resultados consignados en este informe solo estan relacionados con las muestras biolégicas tomadas a los usuarios.
Este informe no puede ser reproducido sin la aprobacién del laboratorio, excepto cuando se reproduce en su totalidad.
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PRUEBA DE PATERNIDAD Solicitud: 220509010012 Tipo: Normal

Solicitante: PROTEGER IPS
Radicado: 34146

Presunto Padre (P): JOSE ARMANDO ZIPA CARO CC: 1049605947
Hijo (HH): NICOLAS SANTIAGO ZIPA ZABALA NUIP: 1122533063
RESULTADOS
MARCADOR Presunto Padre (P) Hijo (HH) |
AMEL XY XIY 1.0000
Yindel 2 2 1.0000
D3S1358 17/19 1516 0.0000
vWA 17118 1619 0.0000
D16S539 10/11 10/11 2.8245
CSF1PO 11 10/11 2.0610
TPOX 811 8/11 1.4838
D8S1179 13/14 10/13 0.7837
D21S11 29/30 30/33.2 1.0730
D18S51 14/16 16/18 2.1552
Penta E 12/16 9/12 1.2255
D2s441 10/12 11/14 0.0000
D19S433 14/15 15 3.1947
THO1 6 617 1.2370
FGA 19/21 24/26 0.0000
D2251045 1517 15 1.5560
D5S818 1112 9/11 0.6185
D138317 12/13 12/13 2.0143
D7S820 9/11 9/10 3.0012
D6S1043 12/22.3 17/18 0.0000
D10S1248 1315 11/14 0.0000
D1S1656 14/15 12/16 0.0000
D125391 18/19 19/20 2.0056
D251338 19/23 17/24 0.0000
Penta D 9/10 11/12 0.0000
ANALISIS GENETICO

El perfil genético de los individuos estd constituido por un numero variable de marcadores genéticos, que pueden estar ubicados en los cromosomas
autosoémicos y en los cromosomas sexuales. Cada marcador aulosémico estd dado por dos alelos representados por dos numeros generalmente diferentes
(por ejemplo, el marcador Penta E: 12/15) y en algunas ocasiones pucden ser iguales, en estos casos se escribe una sola vez (por ejemplo, Penta E: 14).
Para cada marcador genético aulosémico un alelo proviene de la madre biolégica y el otro det padre biclogico. Los marcadores genéticos ligadas al

cromosoma Y se heredan o transmiten solo por linea paterna, es decir del papa a sus hijos varones, mientras que los marcadores genéticos ligados al

cromosoma X se lransmilen tanto del papa como de la mama a las hijas y solo de las madres a los hijos varanes. Compatibilidad significa perfecta
concordancia entre los alelos de origen paterno y materno del hijo/a y los perfiles genéticos de la madre bicldgica y del presunto padre. Se debe tener en
cuenta que eslos marcadores genélicos, cada 1000 nacimientos apraximadamente, sufren un proceso biologico natural que se denomina mutacion,

impidiendo observar la compatibilidad esperada para ese marcador, pero no afectando el resullado final de |a prueba genélica. Este fenomeno de multacién se
evalla con férmulas matematicas especiales junto con las formulas de rutina utilizadas para los demas marcadores. En los casos que el presunto padre no

estd presente, por fallecimiento u otro motivo, se reconstruye su perfil genético total o parcialmente a través de sus relacionados biologicos.
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El andlisis de la Paternidad Biclogica presenta incompatibilidad en todos los marcadores genéticos con valores de IP igual a cero entre el perfil genético del
Presunto Padre, el sefior JOSE ARMANDO ZIPA CARO, y el perfil genético de origen paterno de NICOLAS SANTIAGO ZIPA ZABALA como se muestra en

este informe.

CONCLUSION
Se EXCLUYE la paternidad en investigacion.
Probabilidad de Paternidad (W): 0.
Indice de Paternidad (IP): 0.0000
Log perfiles genéticos observados permiten concluir que JOSE ARMANDO ZIPA CARQ no es el padre bicldgico de NICOLAS SANTIAGO ZIPA ZABALA
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IZQUEL SANCHEZ PABON LIBARDO MENDOZA NOVOA JUAN JOSE BUILES GOMEZ
Analista Coardinacién Cientifica Direccidn Clentifica - Autoriza

FINAL DEL INFORME
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