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PRUEBA DE PATERNIDAD COPA CONTROLADA
Solicitud: 210201010004 Tipo: Normal ;
Solicitante: PROTEGER IPS ‘
Radicado: 29643 e
Madre M‘.’m P ﬁsm ANDRES HERNANDEZ TOLOSA cc: 1121818968 i
Hija (““l" ISOL TURRIAGO GAMBOA cec: 1121883548
: MARIANA HERNANDEZ TURRIAGO NUIP: 1122840273 2
w Presunto Padre (P) Madre (M) Hija (HM) P
et XY X X 1.0000
D3S1358 2 10089
- -y 15116 15/16 15117 0.0000
S 16 16 16/18 0.0000
Taias 12 912 12 4.1946
e 10112 1113 1 0.0000
Hon 10/11 10112 1011 1.9747
9/13 16 13/16 1.5674
gf‘é;: 30 30/33.2 30/33.2 3.7594
1317 14117 1517 0.0000
Penta E 12115 12/24 12120 0.0000
D2S441 1012 10 10 2.3750
D18S433 14 1315 12/15 0.0000
THO1 9.310 . 6 0.0000
FGA 22 22.2/23 22.2/24 0.0000
D2251045 11116 1516 16 1.3080
D5S818 712 1012 10/12 1.5489
D13S317 9/14 ] 9/12 0.0000
D7s820 8/12 10/11 10 0.0000
D&S1043 12 13114 13/14 0.0000
D10S1248 13114 13/15 14/15 1.6791
D1S1656 1517 13/16 16/17.3 0.0000
D125391 20721 20 20 4.5125
D251338 1920 18/19 19/21 0.0000
Penta D 10114 1112 912 0.0000

El perfil genético de los individuos ests constituido por un numero variable de marcadores genéticos, que pueden estar ubicados en los cromosomas
autosémicos y en los cromosomas sexuales Cada marcador autosémico esta dado por dos alelos representados por dos numeros generalmente diferentes
(i el marcador Penta E: 12/15) y en aigunas ocasiones pueden ser iguales, en estos casos se escribe una sola vez (por ejemplo, Penta E: 14).
5 de la madre biolégica y el otro del padre bioldgico. Los marcadores genéticos ligados al
cromosoma Y se heredan o transmiten solo por linea patena, es decir del papa a sus hijos varones, mientras que los marcadores genéticos ligados al
: iios varones. Compatibilidad significa perfecta
concordancia entre los alelos de origen patemo y matemo del hijo/a y los perfiles genéticos de la madre biolégica y del presunto padre. Se debe tener en
cuenta Que estos marcadores geneéti i imadamente, sufren un proceso biolégico natural que se denomina mutacién,
impidiendo observar la compatibilidad esperada para ese marcador, pero no afectando el resultado final de la prueba genética. Este fenémeno de mutacién se
evalia con formulas matemdticas especiales junto con las férmulas de rutina utilizadas para los demas marcadores. En los casos que el presunto padre no
perfil genético total o parcialmente a través de sus relacionados biologicos.

esta presente, por fallecimiento u otro motivo, se reconstruye su
odos los marcadores genéticos con valores de IP igual a cero entre el perfil genético del

El analisis de la Patemnidad Biologica presenta incompatibilidad en t
Presunto Padre, el sefior JEISSON ANDRES HERNANDEZ TOLOSA, y el perfil genético de origen patemo de MARIANA HERNANDEZ TURRIAGO como se

muestra en este informe.

Se EXCLUYE la paternidad en investigacién.
Probabilidad de Paternidad (W): 0.

Indice de Paternidad (IP): 0.0000
Los perfiles genéticos observados permiten concluir que JEISSON ANDRES HERNANDEZ TOLOSA no es el padre biolégico de MARIANA HERNANDEZ
TURRIAGO.
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Radicado: 29649

Presunto Padre (P): JEISSON ANDRES HERNANDEZ TOLOSA cc: 1121818968
Muestra: Células Bucales Extraccion ADN: Quelex Marcadores Genéticos: Verler Express
Responsable toma de muestra: Jessica Tatiana Piedrahita Sosa

Madre (M): MARISOL TURRIAGO GAMBOA cc: 1121883548
Muestra: Células Bucales Extraccién ADN: Queiex Marcadores Genéticos: VeriFier Express
Responsable toma de muestra: Jessica Tatana Piedrahits Scsa

Hija (HM): MARIANA HERNANDEZ TURRIAGO NUIP: 1122840273
Muestra: Células Bucales Extraccién ADN: Quelex Marcadores Genéticos: VeriFier Express
Resp ble toma de a: J Tatana Piedrahta Sosa

1'R”bmdeumnm~5"°'mbﬂe§m' deUsuaﬂos(FO—TCAO1)semmm.hstehswdem ios origenes ¥

demas datos necesarios de cada usuario. Este numeral no aphca para s soficitudes andnimas.

miento Técnico Cientifico (PR-TC-001 V012). Se dejz regsyo de 2 persona
§ - |

responsable de la toma de cada una de las muestras. En el caso de las pruebas anonimas muesiras d2 los menores Siempre Sers oelos
cFo-Tc-ms)mmummmde

3 las
solicitantes, quienes deben conocer y firmar el ACTA DE CONFORMIDAD DE PRUEBAS ANONIMAS

validez juridica.
3. Obtenc.ié(\de!ADN.Seotnieﬂeyasearneciiameelmét;:;cmdeC:heIexal5"-6.a:q:nnal;:-omoolt:r.‘;eP-rea'n'.armﬁr1 Salinz (Saling Out) segon lo estipulado en
el Procedimiento Técnico Cientifico (PR-TC-001 V012)

marca LIFE TECHNOLOGIES,

4.AmpliﬁcecidndelADN‘SGrealpoflatémiadeﬁeacadnenCaderadebm(PCR; en un termociciador

Modelo A24812 - SIMPLIAMP, siguiendo los protocolos descritos en el Procedmienio Jécnico Cientiico (PR-TC-001 V012). El iaboraiono dispone de
marcadores genéticos tipo STRS, tanto autosdmicos (VeriFiler Express, PowerPiex Fusion PowerPlex 16, FFFL y GDE) como fgados 2 ios comosomas
sexuales (Y-Min,GEPY I-II, Yfiler Plus, X-STRs Decaplex (CT2 y TX1) y Argus X-12 QS).

5.1'|piﬁcacidndelasmuesu'as.Sereaﬁzayaseamedianteeledmforaisapdaer WWABBSGOMGwmm
de poliacrilamida y lectura en un Analizador Genético FMBIO lle (HITACHI) segun lo descrito en el Procadimientn Técnico Cientifico (PR-TC-001 V012).
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Carracedo A, Formulas de Patemidad y Ejemplos: Documentos 1, 2 y 3. ghep-is‘g.argiguas- nen
cﬂlwloomednteelusodebsungramasmWFanﬂayFdeeW&ne-rarezyvﬁdadosmestem

7. Control de calidad. El laboratorio participa anuwwmunambana&ummHmEspMaymahwm
de Genética Forense (GHEP-ISFG) (Acreditacién ENAC # 8/PPI016). Ademas. personal centifico del iaborgtonio periengce 2 iz Sociedad intemacional de
Genéﬁanmme(lSFG).alepodeHablaWypmahmwmmwmimﬁelqmw
de Usuarios del Cromosoma Y, ahswedadcwmmdesmmwyalenmcwwuuammmymm
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2. Muestras Biolégicas. Las muestras se toman segun lo estipulado en el Proceds
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PRESUNTO PADRE:  WILMAR ALFONSO HERNANDEZ RODRIGUEZ Cédula No. 1070952108
WADRE. MARISOL TURRIAGO GAMBOA Cédula No. 1121883548
HUO (A) MARIANA HERNANDEZ TURRIAGO NUIP No.: 1122040273

TIPO DE MUESTRA
Sangre
Sangre
Sangre

odigo Caso. 21786

Ipo de Andlisis: PRUERA DE PATERNIDAD-TRIO

¢cha Toma ylo Recepcion de Muestra: 20210308
echa de Ensayo. 20210312
de emision: 20210315

oma de Muestra se realizo- CRUZ ROJA COLOMBIANA SECCIONAL META

Resultados: A continuackn se presentan las combinaciones de alelos que consiituyen el perfil de ADN para cada persona estudiada

Tabia No.1: informe de Compatidiidad Genetica

Tabia No.2: Calculos de Patemidad

Sistema _ Pres. Padre Madre Hijo AOP Interpretacion | |[STRs P w
IR 15/ 16 15/17 17 NO EX 01-D351388 350712230 | 0,7824726
17173 | 13/16 16/17.3 173 NO EX 02.D151856 337154417 | 0,7712479
10/ 11 10710 10/10 10 NO EX 03-D25441 1,484119892 | 0,5974428
14/16 13715 14/15 14 NO EX 04-D1051248 | 147492625 | 0,5950476
8/12 | 8ig 912 12 NOEX 08-D138317 1,69491525 | 0,6289308
11/20 12/24 12/20 20 NO EX 06-PENTA_E | 118483412 | 0,9221689
12713 9/12 12/ 12 12 NO EX 07-D 165539 192307692 | 06578047 _
11715 14717 15/17 15 NO EX 08-D18S51 367647059 | 07861635
21/23 18719 19/ 21 2 NO EX 09-D2S1338 | 146198830 | 0,9359790
8/ 11 11/13 11 " NO EX 10-CSF1PO 168350168 | 0,6273526
9/ 11 1M/12 9/12 9 NO EX 11-PENTA D | 313283208 | 0,7580352
6/6 6/6 6/6 6 NO EX 12-THO1 267379679 | 0,7278020
18/18 16/ 16 16718 18 NO EX. 13.VWA 3894081 | 07956715
14-D21511 0/322 30/332 0/332 301332 NO EX 14-D21811 1,51653018 | 06026275
15-D7S820 10/12 10/ 11 10710 10 NO EX 15-D75820 1,77935943 | 06402049
l:t«ossus L1213 0 10412 [ w012 | 10712 | NOEX 16-D5S818 1,41003948 | 0,5850690
7-TPOX L8/t | 1012 [ o 1 NO EX 17.TPOX 190114068 | 0655308
18 -D8S1179 13/13  16/18 13/ 16 13 NO EX 18-D8S1179 | 3,00300300 | 07501875
19-D1253981 18720 20/20 20/20 20 NO EX 19-D128381 3,23206206 | 0,7637088
D19S433 12712 13/15 12715 12 NO EX. 20-D18S433 12,8040973 | 09275577
1FGA Lo Mi2s | 2B | 2224 | 24 | NOEX 21FGA 295857968 | 07473842
%ﬁsm 16/ 18 1516 16716 16 NOEX m_mm_
_ Amelogenna XY | XX | XX — e—
Indice de Paternidad (IP) 23021900337,7842
R Probabilidad de Paternidad (W)  99,99909999565630 %
Interpretacion:
EX M - Exclusin materna; EXCLUSION. Exclusion de patemidad; NO. EX. - Padre no excluido; AOP: Alelo Obligado Patemo; IP: Indice de Paternidad: W Probabibdad
Je Fale indad
Andbisis Genético.

) Seflor WILMAR ALFONSO HERNANDEZ RODRIGUEZ sene una prababitdad Acumulada de palernidad (Wa) de 99 9999999956563% y un ncice de patemnicad de

23021900337 7842, a favor de la palemidad de MARIANA HERNANDEZ TURRIAGO Se calculd entonces la probabilidad que bene de

como referencia la poblacon ANDINA-META-PORRAS
%mmmﬂ NO SE EXCLUYE como el padre bi de
Auforzado por,

ser &l padre bioldgico mando

MARIANA HERNANDEZ TURRIAGO .
FUNDEMOS |.P.S.

NIT. 860.050.914-0
& José Andres Betran cC. 79.707 091 ABORATORIO DE IDENTIFICACION HUMANS
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PROCEDIMIENTOS REALIZADOS PARA LA PRUEBA DE ADN

1REGISTRO Y TOMA DE MUESTRA
aldentificacion de los involucrados.

bRegistro de "consentimiento informado”, donde los usuarios autorizan, con firma y huella dactilar, la realizacién de la toma de
muestra para el estudio de ADN, y registro fotografico (si asi lo autorizan).

cToma o recepcion de muestras (Sangre, Mucosa Bucal, Restos Oseos o Liquido Amniético)
dRotulado y custodia de las muestras (Seglin corresponda)

eLa direccion de los usuarios no aplica, por razones de confidencialidad.

2PROCESO DE LABORATORIO
Determinacion de perfiles genéticos de ADN.

aExtraccién de ADN

Extraccién de ADN a partir de muestras biologicas humanas (si lo requieren) por medio de: reactivo FTA o Kit 1Q (Promega) o
Fenol-Cloroformo, de acuerdo a LIH-PROC-004 procedimiento para aislamiento de ADN V 1

bAmplificacién de sistemas STR

Se analizaron los marcadores STR del kit PowerPlex® Fusion System (Ver tabla 1)

Amplificacidn de sistemas STR, mediante Reaccién en Cadena de la Polimerasa (PCR). De acuerdo a LIH-PROC-005
procedimiento para PCR V2.

cGenotipificacién de ADN

Genotipificacion de ADN, de acuerdo a LIH-PROC-006 procedimiento para Post-PCR V1 y a LIH-PROC-007 procedimiento para
analisis de corridas electroforéticas V2

3INFORME

En el informe de resultados en cada columna se registran los alelos de los STR identificados en el ADN de la(s) persona(s)

analizada(s), de acuerdo a la nomenclatura internacional (GeneBank-www ncbi.nim.nih.gov).

La probabilidad acumulada (Wa), combina cada uno de los sistemas STR estudiados. Esta debe ser superior al 89.99% para
que la filiacion NO SEA EXCLUIDA (Ley 721 de 2001).

El indice de Filiacion (patemnidad, hermandad, abuelidad, maternidad) debe ser de por lo menos 1000.

Para D251338 y D195433 se utilizan las frecuencias publicadas por L. Porras y col. Genetic polymorphism of 15 STR loci in
central western Colombia. Forensic Science International: Genetics 2 (2008) e7-e8.

El analisis estadistico se realiza con las frecuencias genéticas de la Region ANDINA publicadas por: Paredes M, Galindo A,
Bernai M y cols. Analysis of the CODIS autosomal STR loci in four main Colombian Region. Forensic Science International
137:67-73, 2003.

Para Penta E y Penta D se utilizan las frecuencias genéticas de META publicadas por: Yunis J, y cols. Population data for
Powerplex 16 in thiteen departments and the capital city of Colombia. Journal of Forensic Sciences 50:685-702,2005.

Para D1S1656, D2S441, D10S1248, D12S391, D2251045 se realiza con las frecuencias para poblacién Hispanic U.S.

ANRERTASRALERSRIBE PR AU REL 5] 1), http://dx.doi.org/10.101/) fsigen. 2012.12.004 por C.R. Hill et al.
NO SE EXCLUYE COMO EL PADRE BIOLOGICO

Quiere decir que la relacion biologica que se quiere establecer S| CORRESPONDE o si ES COMPATIBLE entre los individuos
analizados (Probabilidad acumulada mayor a 99.99%).
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